Genomitestaus ja NTM —
loistavat yhdessa!
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Jalostus pohjautuu tuotosseurantaan

« Tuotosseuranta luo pohjan lypsykarjan jalostuksessa kaytettavien tietojen kerdamiselle
« Elainten identifiointi
* Polveutuminen
« Karjatieto
*  Muut tuotosseurannan tiedot
* Poikimiset
« Mittalypsyt (maito, valkuainen, rasva, solut)
* Maidonvirtaustiedot

* Elopainot

« Muiden tiedonkeruujarjestelmien tiedot yhdistetaan tuotosseurannan tietoihin

« Terveystarkkailutiedot, siemennystiedot, rakennearvostelutiedot, kayttéominaisuuksista kerattavat tiedot,
sorkkahoitotiedot, teurastiedot

«  DNA-tiedot
* Rehunsyontiedot (CFIT)

« Tietojen avulla lasketaan jalostusarvon ennusteet sonneille ja lehmille (perinteinen, genomiset)

« Genomi-indeksit vain elaimille, jotka ovat tuotosseurantakarjoissa
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Pohjoismainen jalostustavoite

« Parantaa samanaikaisesti kaikkia niita
ominaisuuksia, jotka tekevat lehmista kestavampia

« tyOkaluina mm. kokonaisjalostusarvo (NTM) ja genomitestaus

* genomitestaus: otetaan vasikasta/hiehosta DNA-nayte (dna-
korvamerkki), tutkitaan mita geenimerkkeja siita loytyy,
lasketaan geenimerkkien perusteella genominen jalostusarvon
ennuste kussakin ominaisuudessa, muodostetaan gNTM
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Kestavyyden kehitys

Poistettujen lehmien keskipoikimakerta, kaikki rodut
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Kestavyyden kehitys

Poistettujen lehmien elinikaistuotos maito kg, kaikki rodut
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Ayrshire — genomitestatut vuonna 2015 syntyneet:
kestavyys helmikuuhun 2025 mennessa

Mita | NTM_G<=0 0<NTM_G<=15 NTM_G >15

eldinten lkm
ntm_keskiarvo
poisto %
poikimisia
maito, kg
EKM, kg

EKM kg/elinpv
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-3.3
97
2.9

25 882
27 143
13.5

2 849
8.6
95
3.4
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33 046
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Holstein — genomitestatut vuonna 2015 syntyneet:
kestavyys helmikuuhun 2025 mennessa

Mita | NTM_G<=0 0<NTM_G<=15 NTM_G >15

eldinten lkm
ntm_keskiarvo
poisto %
poikimisia
maito, kg
EKM, kg

EKM kg/elinpv
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-3.4
96
3.2
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Yhteenvetoa

« Genomitestaamalla vasikka saadaan hyva ennuste sen
perinndllisesta tasosta eli jalostusarvosta

- Korkea jalostusarvo on yhteydessa parempaan kestavyyteen

Enemman poikimisia -> enemman korkean tuotostason lypsykausia
Korkeampi elinikaistuotos

Paremmat pitoisuudet

« Vahemman uudistustarvetta, enemman liharotusiemennyksia, parempi hinta valitysvasikoista

Sukupuolilajitellun siemenen kaytto

Nopeampi perinndllinen edistyminen

- Parempi taloudellinen tulos
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